
                     10        20        30        40        50        60        70        80        90       100       110       120       130       140       150       160       170       180       190       20                            
            ....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....| 
34861357.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MLEICLKL~~~~~~~~~~~~~~VGCKSKKGLSSSSSCY~~~~LEEALQRPVASDFE~~~~~~~~~~~~~~~PQGLSEAAR~~~~WN~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
34853562.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MLEICLKL~~~~~~~~~~~~~~VGCKSKKGLSSSSSCY~~~~LEEALQRPVASDFE~~~~~~~~~~~~~~~PQGLSEAAR~~~~WN~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
33859504.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MLEICLKL~~~~~~~~~~~~~~VGCKSKKGLSSSSSCY~~~~LEEALQRPVASDFE~~~~~~~~~~~~~~~PQGLSEAAR~~~~WN~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
9626954.v   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MGQTVTTPLSLTLGHWKDVERIAHNQSVDVKKRRWVTFCSAEW~~~~PTFNVGWPRDGTFNRDLITQVKIKVFSPGPHGHPDQVPYIVTWEALAFDPPPWVKPFVHPKPPPPL 
40796142.v  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1fpu_ABL    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
ABL.h       ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MLEICLKL~~~~~~~~~~~~~~VGCKSKKGLSSSSSCY~~~~LEEALQRPVASDFE~~~~~~~~~~~~~~~PQGLSEAARWN~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1opk_ABL1   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GAMD~~~~PSEALQRPVASDFE~~~~~~~~~~~~~~~PQGLSEAARWN~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1opl_TK     ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MGQQPGKVLGDQRRPSLPALHFIKGAGKRDSSRHGGPHCNVFV~~~~EHEALQRPVASDFE~~~~~~~~~~~~~~~PQGLSEAARWN~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
38073524.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MGQQVGRVGEAPGLQQPQPRGIRGSSAARPSGRRRDPAGRTADAGFNVFTQHEVLHRPFGCDAE~~~~~~~~~~~~~~~SQALNEAIRWS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
ARG.h       ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MVLGTVLLPP~~~~~~~~NTYGRDQDTSLCCLCTEASESALP~~~~~DLTEALHRPYGCDVE~~~~~~~~~~~~~~~PQALNEAIRWS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
31212217.i  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~EALLQSRPLPHIPPPGSLLPTDLLGQNQDGLENHTGTMHSQGSSN~~~~~AAQSSFETAHRWT~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
24665444.f  MGAQQGKDRGAHSGGGGSGAPVSCIGLSSSPVASVSPHCISSSSGVSSAPLGGGSTLRGSRIKSSSSGVASGSGSGGGGGGSGSGLSQRSGGHKDARCNPTVGLNIFTEHNEALLQSRPLPHIPAGSTAASLLADAAELQQHQQDSGGLGLQGSSLGGGHSSTTSVFESAHRWT~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
25147104.w  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MGHSHSTGKEINDNELFTCEDPVFDQPVASPKSEISSKLAEEIERSKSPLILEVSPRTPDSVQMFRPTFDTFRPPNSDSSTFRGSQSREDLVACSSMNS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
25147108.w  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MGHSHSTGKEINDNELFTCEDPVFDQPVASPKSEISSKLAEEIERSKSPLILE~~~~~~~~~~MFRPTFDTFRPPNSDSSTFRGSQSREDLVACSSMNS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
25147111.w  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MIMNPCFRERSQKRTKKRAKNRAKSRSTMYLSKVGDSSLAMSRSLPSVALPMH~~~~~~~~~~~~~~~YLHHKLAESICFITATIDSLEDLVACSSMNS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1qpc_A      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
2src_       ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
 
                    210       220       230       240       250       260       270       280       290       300       310       320       330       340       350       360       370       380       390       40                   
            ....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....| 
34861357.m  ~~SKENLLAGPSENDP~~~NLFVALYDFVASGDN~~TLSITKGEKLRVLG~~~~~~~~~~~~~YNHNGEWCEAQTK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~NGQ~~~~GWVPSN~YITPVNSLEKHSWYHGPVSRNAAEYLLS~~SGINGSFLVRESESSPGQRSISLRYEG~~~~~RVYHYRINTASD 
34853562.m  ~~SKENLLAGPSENDP~~~NLFVALYDFVASGDN~~TLSITKGEKLRVLG~~~~~~~~~~~~~YNHNGEWCEAQTK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~NGQ~~~~GWVPSN~YITPVNSLEKHSWYHGPVSRNAAEYLLS~~SGINGSFLVRESESSPGQRSISLRYEG~~~~~RVYHYRINTASD 
33859504.m  ~~SKENLLAGPSENDP~~~NLFVALYDFVASGDN~~TLSITKGEKLRVLG~~~~~~~~~~~~~YNHNGEWCEAQTK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~NGQ~~~~GWVPSN~YITPVNSLEKHSWYHGPVSRNAAEYLLS~~SGINGSFLVRESESSPGQRSISLRYEG~~~~~RVYHYRINTASD 
9626954.v   PPSAPSLPLEPPLSTPPRSSLYPALTPSLGAKPKPQVLSDSGGPLIDLLTEDPPPYRDPRPPPSDRDGNGGEATPAGEAPDPSPMASRLRGRREPPVADSTTSQAFPLRTGGNGQLQYWPFSSSDLYITPVNSLEKHSWYHGPVSRNAAEYLLS~~SGINGSFLVRESESSPGQRSISLRYEG~~~~~RVYHYRINTASD 
40796142.v  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~YITPVNSLEKHSWYHGPVSRNAAEYLLS~~SGINGSFLVRESESSPGQRSISLRYEG~~~~~RVYHYRINTASD 
1fpu_ABL    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
ABL.h       ~~SKENLLAGPSENDP~~~NLFVALYDFVASGDN~~TLSITKGEKLRVLG~~~~~~~~~~~~~YNHNGEWCEAQTK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~NGQ~~~~GWVPSN~YITPVNSLEKHSWYHGPVSRNAAEYLLS~~SGINGSFLVRESESSPGQRSISLRYEG~~~~~RVYHYRINTASD 
1opk_ABL1   ~~SKENLLAGPSENDP~~~NLFVALYDFVASGDN~~TLSITKGEKLRVLG~~~~~~~~~~~~~YNHNGEWCEAQTK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~NGQ~~~~GWVPSN~YITPVNSLEKHSWYHGPVSRNAAEYLLS~~SGINGSFLVRESESSPGQRSISLRYEG~~~~~RVYHYRINTASD 
1opl_TK     ~~SKENLLAGPSENDP~~~NLFVALYDFVASGDN~~TLSITKGEKLRVLG~~~~~~~~~~~~~YNHNGEWCEAQTK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~NGQ~~~~GWVPSN~YITPVNSLEKHSWYHGPVSRNAAEYLLS~~SGINGSFLVRESESSPGQRSISLRYEG~~~~~RVYHYRINTASD 
38073524.m  ~~SKENLLG~ATESDP~~~NLFVALYDFVASGDN~~TLSITKGEKLRVLG~~~~~~~~~~~~~YNQNGEWSEVRSK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~NGQ~~~~GWVPSN~YITPVNSLEKHSWYHGPVSRSAAEYLLS~~SLINGSFLVRESESSPGQLSISLRYEG~~~~~RVYHYRINTTTD 
ARG.h       ~~SKENLLG~ATESDP~~~NLFVALYDFVASGDN~~TLSITKGEKLRVLG~~~~~~~~~~~~~YNQNGEWSEVRSK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~NGQ~~~~GWVPSN~YITPVNSLEKHSWYHGPVSRSAAEYLLS~~SLINGSFLVRESESSPGQLSISLRYEG~~~~~RVYHYRINTTAD 
31212217.i  ~~SKENLLAPGPEEDDP~~QLFVALYDFKAGGEN~~QLSLRKGEQVRILS~~~~~~~~~~~~~YNKSGEWCEAHSD~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SGH~~~VGWVPSN~YVTPLNSLEKHSWYHGPISRNAAEYLLS~~SGINGSFLVRESESSPGQRSISLRYDG~~~~~RVYHYRISEDSD 
24665444.f  ~~SKENLLAPGPEEDDP~~QLFVALYDFQAGGEN~~QLSLKKGEQVRILS~~~~~~~~~~~~~YNKSGEWCEAHSD~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SGN~~~VGWVPSN~YVTPLNSLEKHSWYHGPISRNAAEYLLS~~SGINGSFLVRESESSPGQRSISLRYEG~~~~~RVYHYRISEDPD 
25147104.w  ~VNNVHDMNTVSSSSSSSAPLFVALYDFHGVGEE~~QLSLRKGDQVRILG~~~~~~~~~~~~~YNKNNEWCEARLYSTRKNDAS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~NQRRLGEIGWVPSN~FIAPYNSLDKYTWYHGKISRSDSEAILG~~SGITGSFLVRESETSIGQYTISVRHDG~~~~~RVFHYRINVDNT 
25147108.w  ~VNNVHDMNTVSSSSSSSAPLFVALYDFHGVGEE~~QLSLRKGDQVRILG~~~~~~~~~~~~~YNKNNEWCEARLYSTRKNDAS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~NQRRLGEIGWVPSN~FIAPYNSLDKYTWYHGKISRSDSEAILG~~SGITGSFLVRESETSIGQYTISVRHDG~~~~~RVFHYRINVDNT 
25147111.w  ~VNNVHDMNTVSSSSSSSAPLFVALYDFHGVGEE~~QLSLRKGDQVRILG~~~~~~~~~~~~~YNKNNEWCEARLYSTRKNDAS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~NQRRLGEIGWVPSN~FIAPYNSLDKYTWYHGKISRSDSEAILG~~SGITGSFLVRESETSIGQYTISVRHDG~~~~~RVFHYRINVDNT 
1qpc_A      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
2src_       ~~~~~~~~~~~~~~~~~MVTTFVALYDYESRTET~~DLSFKKGERLQIV~~~~~~~~~~~~~~NNTEGDWWLAHSLST~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GQTGYIPSN~YVAPSDSIQAEEWYFGKITRRESERLLLNAENPRGTFLVRESETTKGAYCLSVSDFDNAKGLNVKHYKIRKLDS 
 
 
                    410       420       430       440       450       460       470       480       490       500       510       520       530       540       550       560       570       580       590       60                   
            ....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....| 
34861357.m  GKVVRTVPCLPQLYVSSESRFNTLAELVHHHSTVAD~~GLITTLHYPAPKRNKPT~~IYGVSPNYDKWEMERTDITMKHKLGGGQYGEVYEGVWKKYSLTVAVKTLKEDTMEVEEFLKEAAVMKEIKHPNLVQLLGVCTREPPFYIITEFMTYGNLLDYLRECNRQEVSAVVLLYMATQISSAMEYLEKKNFIHRISWLT 
34853562.m  GKVVRTVPCLPQLYVSSESRFNTLAELVHHHSTVAD~~GLITTLHYPAPKRNKPT~~IYGVSPNYDKWEMERTDITMKHKLGGGQYGEVYEGVWKKYSLTVAVKTLKEDTMEVEEFLKEAAVMKEIKHPNLVQLLGVCTREPPFYIITEFMTYGNLLDYLRECNRQEVSAVVLLYMATQISSAMEYLEKKNFIHRISWLT 
33859504.m  G~~~~~~~~~~KLYVSSESRFNTLAELVHHHSTVAD~~GLITTLHYPAPKRNKPT~~IYGVSPNYDKWEMERTDITMKHKLGGGQYGEVYEGVWKKYSLTVAVKTLKEDTMEVEEFLKEAAVMKEIKHPNLVQLLGVCTREPPFYIITEFMTYGNLLDYLRECNRQEVSAVVLLYMATQISSAMEYLEKKNFIH~~~~~~ 
9626954.v   G~~~~~~~~~~KLYVSSESRFNTLAELVHHHSTVAD~~GLITTLHYPAPKRNKPT~~IYGVSPNYDKWEMERTDITMKHKLGGGQYGEVYEGVWKKYSLTVAVKTLKEDTMEVEEFLKEAAVMKEIKHPNLVQLLGVCTREPPFYIITEFMTYGNLLDYLRECNRQEVSAVVLLYMATQISSAMEYLEKKNFIH~~~~~~ 
40796142.v  G~~~~~~~~~~KLYVSSESRFNTLAELVHHHSTVAD~~GLITTLHYPAPKRNKPT~~IYGVSPNYDKWEMERTDITMKHKLGGGQYGEVYEGVWKKYSLTVAVKTLKEDTMEVEEFLKEAAVMKEIKHPNLVQLLGVCTREPPFYIITEFMTYGNLLDYLRECNRQEVSAVVLLYMATQISSAMEYLEKKNFIH~~~~~~ 
1fpu_ABL    G~~~~~~~~~~AMDPSS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~PNYDKWEMERTDITMKHKLGGGQYGEVYEGVWKKYSLTVAVKTLKEDTMEVEEFLKEAAVMKEIKHPNLVQLLGVCTREPPFYIITEFMTYGNLLDYLRECNRQEVSAVVLLYMATQISSAMEYLEKKNFIH~~~~~~ 
ABL.h       G~~~~~~~~~~KLYVSSESRFNTLAELVHHHSTVAD~~GLITTLHYPAPKRNKPT~~VYGVSPNYDKWEMERTDITMKHKLGGGQYGEVYEGVWKKYSLTVAVKTLKEDTMEVEEFLKEAAVMKEIKHPNLVQLLGVCTREPPFYIITEFMTYGNLLDYLRECNRQEVNAVVLLYMATQISSAMEYLEKKNFIH~~~~~~ 
1opk_ABL1   G~~~~~~~~~~KLYVSSESRFNTLAELVHHHSTVAD~~GLITTLHYPAPKRNKPT~~IYGVSPNYDKWEMERTDITMKHKLGGGQYGEVYEGVWKKYSLTVAVKTLKEDTMEVEEFLKEAAVMKEIKHPNLVQLLGVCTREPPFYIITEFMTYGNLLDYLRECNRQEVSAVVLLYMATQISSAMEYLEKKNFIH~~~~~~ 
1opl_TK     G~~~~~~~~~~KLYVSSESRFNTLAELVHHHSTVAD~~GLITTLHYPAPKRNKPT~~VYGVSPNYDKWEMERTDITMKHKLGGGQYGEVYEGVWKKYSLTVAVKTLKEDTMEVEEFLKEAAVMKEIKHPNLVQLLGVCTREPPFYIITEFMTYGNLLDYLRECNRQEVNAVVLLYMATQISSAMEYLEKKNFIH~~~~~~ 
38073524.m  S~~~~~~~~~~KVYVTAESRFSTLAELVHHHSTVAD~~GLVTTLHYPAPKCNKPT~~VYGVSPIHDKWEMERTDITMKHKLGGGQYGEVYVGVWKKYSLTVAVKTLKEDTMEVEEFLKEAAVMKEIKHPNLVQLLGVCTLEPPFYIVTEYMPYGNLLDYLRECSREEVTAVVLLYMATQISSAMEYLEKKNFIH~~~~~~ 
ARG.h       G~~~~~~~~~~KVYVTAESRFSTLAELVHHHSTVAD~~GLVTTLHYPAPKCNKPT~~VYGVSPIHDKWEMERTDITMKHKLGGGQYGEVYVGVWKKYSLTVAVKTLKEDTMEVEEFLKEAAVMKEIKHPNLVQLLGVCTLEPPFYIVTEYMPYGNLLDYLRECNREEVTAVVLLYMATQISSAMEYLEKKNFIH~~~~~~ 
31212217.i  G~~~~~~~~~~KVYVTADAKFNTLAELVHHHSALHEGHGLITPLLYPAPKQNKPT~~VFPLSPEPDEWEICRTDIVMKHKLGGGQYGEVYEAVWKRYGNTVAVKTLKEDTMALKDFLEEAAIMKEMKHPNLVQLIGVCTREPPFYIITEFMSHGNLLDFLRTAGRETLDAVALLYMATQIASGMSYLESRNFIH~~~~~~ 
24665444.f  G~~~~~~~~~~KVFVTQEAKFNTLAELVHHHSVPHEGHGLITPLLYPAPKQNKPT~~VFPLSPEPDEWEICRTDIMMKHKLGGGQYGEVYEAVWKRYGNTVAVKTLKEDTMALKDFLEEAAIMKEMKHPNLVQLIGVCTREPPFYIITEFMSHGNLLDFLRSAGRETLDAVALLYMATQIASGMSYLESRNYIH~~~~~~ 
25147104.w  E~~~~~~~~~~KMFITQEVKFRTLGELVHHHSVHAD~~GLICLLMYPASKKDKGRGLFSLSPNAPDEWELDRSEIIMHNKLGGGQYGDVYEGYWKRHDCTIAVKALKEDAMPLHEFLAEAAIMKDLHHKNLVRLLGVCTHEAPFYIITEFMCNGNLLEYLRRTDKSLLPPIILVQMASQIASGMSYLEARHFIH~~~~~~ 
25147108.w  E~~~~~~~~~~KMFITQEVKFRTLGELVHHHSVHAD~~GLICLLMYPASKKDKGRGLFSLSPNAPDEWELDRSEIIMHNKLGGGQYGDVYEGYWKRHDCTIAVKALKEDAMPLHEFLAEAAIMKDLHHKNLVRLLGVCTHEAPFYIITEFMCNGNLLEYLRRTDKSLLPPIILVQMASQIASGMSYLEARHFIH~~~~~~ 
25147111.w  E~~~~~~~~~~KMFITQEVKFRTLGELVHHHSVHAD~~GLICLLMYPASKKDKGRGLFSLSPNAPDEWELDRSEIIMHNKLGGGQYGDVYEGYWKRHDCTIAVKALKEDAMPLHEFLAEAAIMKDLHHKNLVRLLGVCTHEAPFYIITEFMCNGNLLEYLRRTDKSLLPPIILVQMASQIASGMSYLEARHFIH~~~~~~ 
1qpc_A      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~KP~~~~~~~~~WWEDEWEVPRETLKLVERLGAGQFGEVWMGYYN~GHTKVAVKSLKQGSMSPDAFLAEANLMKQLQHQRLVRLYAVVTQE~PIYIITEYMENGSLVDFLKTPSGIKLTINKLLDMAAQIAEGMAFIEERNYIH~~~~~~ 
2src_       G~~~~~~~~~~GFYITSRTQFNSLQQLVAYYSKHAD~~GLCHRLTTVCPTSKPQT~~~~~QGLAKDAWEIPRESLRLEVKLGQGCFGEVWMGTWN~GTTRVAIKTLKPGTMSPEAFLQEAQVMKKLRHEKLVQLYAVVSEE~PIYIVTEYMSKGSLLDFLKGETGKYLRLPQLVDMAAQIASGMAYVERMNYVH~~~~~~ 
 
 
                    610       620       630       640       650       660       670       680       690       700       710       720       730       740       750       760       770       780       790       80                   
            ....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....| 
34861357.m  SMNQRLDPSSLGDSGGDYTGEFLKHTGVCIRKQEESRDTTAAQGTLGYRLRVMDEVAKFQGENHLVKVADFGLSRLMTGDTYTAHAGAKFPIKWTAPESLAYNKFSIKSDVWAFGVLLWEIATYGMSPYPGIDLSQVYELLEKDYRMERPEGCPEKVYELMRACWQWNPSDRPSFAEIHQAFETMFQESSISDEVEKELG 
34853562.m  SMNQRLDPSSLGDSGGDYTGEFLKHTGVCIRKQEESRDTTAAQGTLGYRLRVMDEVAKFQGENHLVKVADFGLSRLMTGDTYTAHAGAKFPIKWTAPESLAYNKFSIKSDVWAFGVLLWEIATYGMSPYPGIDLSQVYELLEKDYRMERPEGCPEKVYELMRACWQWNPSDRPSFAEIHQAFETMFQESSISDEVEKELG 
33859504.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~RDLAARN~~~~~~~~~~~~~~CLVGENHLVKVADFGLSRLMTGDTYTAHAGAKFPIKWTAPESLAYNKFSIKSDVWAFGVLLWEIATYGMSPYPGIDLSQVYELLEKDYRMERPEGCPEKVYELMRACWQWNPSDRPSFAEIHQAFETMFQESSISDEVEKELG 
9626954.v   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~RDLAARN~~~~~~~~~~~~~~CLVGENHLVKVADFGLSRLMTGDTYTAHAGAKFPIKWTAPESLAYNKFSIKSDVWAFGVLLWEIATYGMSPYPGIDLSQVYELLEKDYRMERPEGCPEKVYELMRACWQWNPSDRPSFAEIHQAFETMFQESSISDEVEKELG 
40796142.v  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~RDLAARN~~~~~~~~~~~~~~CLVGENHLVKVADFGLSRLMTGDTYTAHAGAKFPIKWTAPESLAYNKFSIKSDVWAFGVLLWEIATYGMSPYPGIDLSQVYELLEKDYRMERPEGCPEKVYELMRACWQWNPSDRPSFAEIHQAFETMFQESSISDEVEKELG 
1fpu_ABL    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~RDLAARN~~~~~~~~~~~~~~CLVGENHLVKVADFGLSRLMTGDTYTAHAGAKFPIKWTAPESLAYNKFSIKSDVWAFGVLLWEIATYGMSPYPGIDLSQVYELLEKDYRMERPEGCPEKVYELMRACWQWNPSDRPSFAEIHQAFETMFQESSISDEVEKELG 
ABL.h       ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~RDLAARN~~~~~~~~~~~~~~CLVGENHLVKVADFGLSRLMTGDTYTAHAGAKFPIKWTAPESLAYNKFSIKSDVWAFGVLLWEIATYGMSPYPGIDLSQVYELLEKDYRMERPEGCPEKVYELMRACWQWNPSDRPSFAEIHQAFETMFQESSISDEVEKELG 
1opk_ABL1   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~RNLAARN~~~~~~~~~~~~~~CLVGENHLVKVADFGLSRLMTGDTYTAHAGAKFPIKWTAPESLAYNKFSIKSDVWAFGVLLWEIATYGMSPYPGIDLSQVYELLEKDYRMERPEGCPEKVYELMRACWQWNPSDRPSFAEIHQAFETMFQESSISDEVEKELG 
1opl_TK     ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~RNLAARN~~~~~~~~~~~~~~CLVGENHLVKVADFGLSRLMTGDTYTAHAGAKFPIKWTAPESLAYNKFSIKSDVWAFGVLLWEIATYGMSPYPGIDLSQVYELLEKDYRMERPEGCPEKVYELMRACWQWNPSDRPSFAEIHQAFETMFQESSISDEVEKELG 
38073524.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~RDLAARN~~~~~~~~~~~~~~CLVGENHVVKVADFGLSRLMTGDTYTAHAGAKFPIKWTAPESLAYNTFSIKSDVWAFGVLLWEIATYGMSPYPGIDLSQVYDLLEKGYRMEQPEGCPPKVYELMRACWKWSPADRPSFAETHQAFETMFHDSSISEEVAEELG 
ARG.h       ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~RDLAARN~~~~~~~~~~~~~~CLVGENHVVKVADFGLSRLMTGDTYTAHAGAKFPIKWTAPESLAYNTFSIKSDVWAFGVLLWEIATYGMSPYPGIDLSQVYDLLEKGYRMEQPEGCPPKVYELMRACWKWSPADRPSFAETHQAFETMFHDSSISEEVAEELG 
31212217.i  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~RDLAARN~~~~~~~~~~~~~~CLVGDNNLVKVADFGLARLMRDDTYTAHAGAKFPIKWTAPEGLAYNKFSTKSDVWAFGVLLWEIATYGMSPYPGIDLTDVFHKLESGYRMERPPGCPPEVYDLMRKCWQWNAQDRPTFKSIHHDLEHMFQESSITEAVEKQLQ 
24665444.f  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~RDLAARN~~~~~~~~~~~~~~CLVGDNKLVKVADFGLARLMRDDTYTAHAGAKFPIKWTAPEGLAYNKFSTKSDVWAFGVLLWEIATYGMSPYPAIDLTDVYHKLDKGYRMERPPGCPPEVYDLMRQCWQWDATDRPTFKSIHHALEHMFQESSITEAVEKQLN 
25147104.w  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~RDLAARN~~~~~~~~~~~~~~CLVSEHNIVKIADFGLARFMKEDTYTAHAGAKFPIKWTAPEGLAFNTFSSKSDVWAFGVLLWEIATYGMAPYPGVELSNVYGLLENGFRMDGPQGCPPSVYRLMLQCWNWSPSDRPRFRDIHFNLENLISSNSLNDEVQKQLK 
25147108.w  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~RDLAARN~~~~~~~~~~~~~~CLVSEHNIVKIADFGLARFMKEDTYTAHAGAKFPIKWTAPEGLAFNTFSSKSDVWAFGVLLWEIATYGMAPYPGVELSNVYGLLENGFRMDGPQGCPPSVYRLMLQCWNWSPSDRPRFRDIHFNLENLISSNSLNDEVQKQLK 
25147111.w  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~RDLAARN~~~~~~~~~~~~~~CLVSEHNIVKIADFGLARFMKEDTYTAHAGAKFPIKWTAPEGLAFNTFSSKSDVWAFGVLLWEIATYGMAPYPGVELSNVYGLLENGFRMDGPQGCPPSVYRLMLQCWNWSPSDRPRFRDIHFNLENLISSNSLNDEVQKQLK 
1qpc_A      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~RDLRAAN~~~~~~~~~~~~~~ILVSDTLSCKIADFGLARLIEDNEXTAREGAKFPIKWTAPEAINYGTFTIKSDVWSFGILLTEIVTHGRIPYPGMTNPEVIQNLERGYRMVRPDNCPEELYQLMRLCWKERPEDRPTFDYLRSVLEDFFTAT~~~~EGQYQPQ 
2src_       ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~RDLRAAN~~~~~~~~~~~~~~ILVGENLVCKVADFGLARLIEDNEYTARQGAKFPIKWTAPEAALYGRFTIKSDVWSFGILLTELTTKGRVPYPGMVNREVLDQVERGYRMPCPPECPESLHDLMCQCWRKEPEERPTFEYLQAFLEDYFTST~~~~EPQXQPG 



 
                    810       820       830       840       850       860       870       880       890       900       910       920       930       940       950       960       970       980       990       10                  
            ....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....| 
34861357.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~KRGMRGAAGSTLQAPELPTK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~TRTCRKTAEQKD~~~~APDALELLHTKGLGESDALDS~~~~~~~~~EPAVSPLLPRKERGPPDGSLNEDERLLPKDKKTNLF~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
34853562.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~KRGMRGAAGSTLQAPELPTK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~TRTCRKTAEQKD~~~~APDALELLHTKGLGESDALDS~~~~~~~~~EPAVSPLLPRKERGPPDGSLNEDERLLPKDKKTNLF~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
33859504.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~KRGTRGGAGSMLQAPELPTK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~TRTCRRAAEQKD~~~~APDTPELLHTKGLGESDALDS~~~~~~~~~EPAVSPLLPRKERGPPDGSLNEDERLLPRDRKTNLF~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
9626954.v   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~KRGTRGGAGSMLQAPELPTK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~TRTCRRAAEQK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
40796142.v  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~KRGTRGGAGSMLQAPELPTK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~TRTCRRAAEQK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1fpu_ABL    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~KRGT~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
ABL.h       ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~KQGVRGAVSTLLQAPELPTK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~TRTSRRAAEHRD~~~~TTDVPEMPHSKGQGESDPLDH~~~~~~~~~EPAVSPLLPRKERGPPEGGLNEDERLLPKDKKTNLF~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1opk_ABL1   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~KRGT~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1opl_TK     ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~KENLY~~~~~~FQ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
38073524.m  R~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~TASSSSVVPYLPRLPLLPSK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~TRTLRKQGENKENLDGGLDAAESLASSSAPGFIRSTQ~~~~~~~~~ASSGSPALPRKQRDKSPSSLLEDAKETCFTRDRKGG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
ARG.h       R~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~AASSSSVVPYLPRLPILPSK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~TRTLKKQVENKENIEGAQDATENSASSLAPGFIRGAQ~~~~~~~~~ASSGSPALPRKQRDKSPSSLLEDAKETCFTRDRKGG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
31212217.i  G~~~~~~~~~~~~~~~~VGWETCITLIATWFFFSDSGSGSGSKFSTFGNK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~QPST~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~AGVQMRRTTNKRGKTAPAPPKRTSLLSSSRDSTYRDDDNCKLGE~~~GEQNANGFSRDMANLMNRATDSENEQTEVTPDTDTDNPEP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
24665444.f  ANATSASSSAPSTSGVATGGGATTTTAASGCASSSSATASLSLTPQMVKKGLPGGQALTPNAHHNDPHQQQASTPMSETGSTSTKLSTFSSQGKGNVQMRRTTNKQGKQAPAPPKRTSLLSSSRDSTYREEDPANARCNFIDDLSTNGLARDINSLTQRYDSETDPAADPDTDATGDSLEQSLSQVIAAPVTNKMQHSLH 
25147104.w  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~KNNDKKLESDKRRSNVRERS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~DSKSRHSSHHDRDRDRESLHSRNSNPEIPNRSFIRTDDSVSFFNPSTTSKVTSFRAQGPPFPPPPQQNTKPKLLKSVLNSNAR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
25147108.w  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~KNNDKKLESDKRRSNVRERS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~DSKSRHSSHHDRDRDRESLHSRNSNPEIPNRSFIRTDDSVSFFNPSTTSKVTSFRAQGPPFPPPPQQNTKPKLLKSVLNSNAR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
25147111.w  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~KNNDKKLESDKRRSNVRERS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~DSKSRHSSHHDRDRDRESLHSRNSNPEIPNRSFIRTDDSVSFFNPSTTSKVTSFRAQGPPFPPPPQQNTKPKLLKSVLNSNAR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1qpc_A      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~P~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
2src_       ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ENL~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
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34861357.m  ~~~~~~~~~~~~~~SALIKKKKKMAPTPPKRSSSFREMDGQSERRGASEDDGREISNGPPALT~SDAVEP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~TKSPKASNGAGVPNGAFREPGNSGFRSPHVWKKSSTLTSSRLAAAEEESGLSSSKRFLRSCSASCMPHGVRDTEWRSVTL 
34853562.m  ~~~~~~~~~~~~~~SALIKKKKKMAPTPPKRSSSFREMDGQSERRGASEDDGREISNGPPALT~SDAVEP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~TKSPKASNGAGVPNGAFREPGNSGFRSPHVWKKSSTLTSSRLAAAEEESGLSSSKRFLRSCSASCMPHGVRDTEWRSVTL 
33859504.m  ~~~~~~~~~~~~~~SALIKKKKKMAPTPPKRSSSFREMDGQPDRRGASEDDSRELCNGPPALT~SDAAEP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~TKSPKASNGAGVPNGAFREPGNSGFRSPHMWKKSSTLTGSRLAAAEEESGMSSSKRFLRSCSASCMPHGARDTEWRSVTL 
9626954.v   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
40796142.v  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1fpu_ABL    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
ABL.h       ~~~~~~~~~~~~~~SALIKKKKKTAPTPPKRSSSFREMDGQPERRGAGEEEGRDISNGALAFTPLDTADP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~AKSPKPSNGAGVPNGALRESGGSGFRSPHLWKKSSTLTSSRLATGEEEGGGSSSKRFLRSCSASCVPHGAKDTEWRSVTL 
1opk_ABL1   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1opl_TK     ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
38073524.m  ~~~~~~~~~~~~~~FFSSFMKKRNAPTPPKRSSSFREMENQPHKKYELTGN~~~~~~~~~~FSPVASLQH~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ADGFSVAPSQQEPNLVPAKCYGGSFAQRNLCADDDSGGGGGSGTAGGGWSGITGFFTPRLIKKTLGLRAGKPTASDDTSK 
ARG.h       ~~~~~~~~~~~~~~FFSSFMKKRNAPTPPKRSSSFREMENQPHKKYELTGN~~~~~~~~~~FSSVASLQH~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ADGFSFTPAQQEANLVPPKCYGGSFAQRNLCNDD~GGGGGGSGTAGGGWSGITGFFTPRLIKKTLGLRAGKPTASDDTSK 
31212217.i  ~~~~~~~VGFQKTPQQSSFKR~~~APIMGNRGLETRGSKR~~LPQQARRDQLPPGPGGQPCTPVLGTGQPPIVGALEVQNVKKAINRYGTLPKDARIGAYLESLRQSDGTMGMNPNMALVSEPPPPPMAAANAISNSILAQRNAAAIKAQPQMIRSNSSSGVTMSNSATASLSKLQRHRTTTDGSMMTFSSFRGSVGNNS 
24665444.f  SGGGGGGIGPRSSQQHSSFKRPTGTPVMGNRGLETRQSKRSQLHSQAPGPGPPSTQPHHGNNGVVTSAHPITVGALDVMNVKQVVNRYGTLPKGARIGAYLDSLEDSS~~~~~EAAPALPATAPSLPPANGHATPPAARLNPKASPIPPQ~QMIRSNSSGGVTMQNNAAASLNKLQRHRTTTEGTMMTFSSFRAGGSSSS 
25147104.w  ~~~~~~~~~~~~~HASEEFERNEQDDVVPLAEKNVRKAVTR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LGGTMPKGQRIDAYLDSMRRVDSWKESTDADNEGAGSSSLSRTVSNDSLDTLPLPDSMNSSTYVKMHPASGENVFLRQI 
25147108.w  ~~~~~~~~~~~~~HASEEFERNEQDDVVPLAEKNVRKAVTR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LGGTMPKGQRIDAYLDSMRRVDSWKESTDADNEGAGSSSLSRTVSNDSLDTLPLPDSMNSSTYVKMHPASGENVFLRQI 
25147111.w  ~~~~~~~~~~~~~HASEEFERNEQDDVVPLAEKNVRKAVTR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LGGTMPKGQRIDAYLDSMRRVDSWKESTDADNEGAGSSSLSRTVSNDSLDTLPLPDSMNSSTYVKMHPASGENVFLRQI 
1qpc_A      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
2src_       ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
 
 
                    1210      1220      1230      1240      1250      1260      1270      1280      1290      1300      1310      1320      1330      1340      1350      1360      1370      1380      1390      14                 
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34861357.m  PRDLPSAGKQFDSSTFGGHKSEKPALPRKRTSE~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SRSEQVAKSTATPPPRLVKKTEEAAEDVFKDTE~SSPGSSPPSLTPKLLRRQVPAS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~PSSGPSHKDEATKGNASGMGTPATAEPAAPSNKAG~~~~~~~~LSKASSEEPRARRHK~~~~~ 
34853562.m  PRDLPSAGKQFDSSTFGGHKSEKPALPRKRTSE~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SRSEQVAKSTATPPPRLVKKTEEAAEDVFKDTE~SSPGSSPPSLTPKLLRRQVPAS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~PSSGPSHKDEATKGNASGMGTPATAEPAAPSNKAG~~~~~~~~LSKASSEEPRARRHK~~~~~ 
33859504.m  PRDLPSAGKQFDSSTFGGHKSEKPALPRKRTSE~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SRSEQVAKSTAMPPPRLVKKNEEAAEEGFKDTE~SSPGSSPPSLTPKLLRRQVTAS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~PSSGLSHKEEATKGSASGMGTPATAEPAPPSNKVG~~~~~~~~LSKASSEEMRVRRHK~~~~~ 
9626954.v   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ASPPSLTPKLLRRQVTAS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~PSSGLSHKKEATKGSASGMGTPATAEPAPPSNKVG~~~~~~~~LSKASSEEMRVRRHK~~~~~ 
40796142.v  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ASPPSLTPKLLRRQVTAS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~PSSGLSHKKEATKGSASGMGTPATAEPAPPSNKVG~~~~~~~~LSKASSEEMRVRRHK~~~~~ 
1fpu_ABL    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
ABL.h       PRDLQSTGRQFDSSTFGGHKSEKPALPRKRAGE~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~NRSDQVTRGTVTPPPRLVKKNEEAADEVFKDIMESSPGSSPPNLTPKPLRRQVTVA~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~PASGLPHKEEAEKG~~SALGTPAAAEPVTPTSKAGSGAP~~GGTSKGPAEESRVRRHK~~~~~ 
1opk_ABL1   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1opl_TK     ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
38073524.m  PFP~~~~~RSNSTSSMSSGLPEQDRMAMTLPRN~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~CQRSKLQLERTVSTSSQPEENVDRANDMLPKKSEEGAAPARERPKAKLLPRGATAL~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~PLRAP~~DPAITESDSPGVGVAGVAAAPKGKERNGGTRLGVAGVPEDGEQLGWSSPAK~~~~~ 
ARG.h       PFP~~~~~RSNSTSSMSSGLPEQDRMAMTLPRN~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~CQRSKLQLERTVSTSSQPEENVDRANDMLPKKSEESAAPSRERPKAKLLPRGATAL~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~PLRTPSGDLAITEKDPPGVGVAGVAAAPKGKEKNGGARLGMAGVPEDGEQPGWPSPAK~~~~~ 
31212217.i  PKR~~~~~~~AVQPTLADLEFPPPPVDLPPPPEEFDMP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LDQRGGGGSGGSGGMLEKSIAPSNDVRNTEPSVEEASTRFGVSLRKREPSTDSCSSLGSPADAMINTVGDPSSLPIPPPPPAKDLKADPKRVTNVPKCLQGDVVGGKRTAGPLHGTSDPASQLVSELAESMHLPKAPSPLTTA 
24665444.f  PKRSASGVASGVQPALANLEFPPPPLDLPPPPEEFEGGPPPPPPAPESAVQAIQQHLHAQLPNNGNISNGNGTNNNDSSHNDVSNIAPSVEEASSRFGVSLRKREPSTDSCSSLGS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~PPEDLKE~~KLITEIKAAGKDTAPASHLANGSGIAVVDPVSLLVTELAESMNLPKPPP~~~~~ 
25147104.w  RSKLKKRSETPELDHIDSDTADETTKSEKSPFG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SLNKSSIKYPIKNAPEFSENHSRVSPVPVPPSRNASVSVRPDSKAEDSSDETTKDVG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MWGPKHAVTRKIEIVKNDSYPNVEGELKAKIRNLRHVPKEESNTSSQEDLPLDATDN~~~~~ 
25147108.w  RSKLKKRSETPELDHIDSDTADETTKSEKSPFG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SLNKSSIKYPIKNAPEFSENHSRVSPVPVPPSRNASVSVRPDSKAEDSSDETTKDVG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MWGPKHAVTRKIEIVKNDSYPNVEGELKAKIRNLRHVPKEESNTSSQEDLPLDATDN~~~~~ 
25147111.w  RSKLKKRSETPELDHIDSDTADETTKSEKSPFG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SLNKSSIKYPIKNAPEFSENHSRVSPVPVPPSRNASVSVRPDSKAEDSSDETTKDVG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MWGPKHAVTRKIEIVKNDSYPNVEGELKAKIRNLRHVPKEESNTSSQEDLPLDATDN~~~~~ 
1qpc_A      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
2src_       ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
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            ....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....| 
34861357.m  ~~~~~HSSESPGRDKGRL~~~~~SKLKPAP~~~~~~~~~~~~~~PPPPSS~TGKAG~~~KPAQSPSQDVAGEAGGA~~TKTKCTSLS~~~VDAVNSDPTKAGQPGEGLRKSVPPSVPKPQSATKPPGTPTSPVS~~~~TPSTAPAPSPLAGDQQPSSAAFIPLISTRVS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
34853562.m  ~~~~~HSSESPGRDKGRL~~~~~SKLKPAP~~~~~~~~~~~~~~PPPPSS~TGKAG~~~KPAQSPSQDVAGEAGGA~~TKTKCTSLS~~~VDAVNSDPTKAGQPGEGLRKSVPPSVPKPQSATKPPGTPTSPVS~~~~TPSTAPAPSPLAGDQQPSSAAFIPLISTRVS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
33859504.m  ~~~~~HSSESPGRDKGRL~~~~~AKLKPAP~~~~~~~~~~~~~~PPPPAC~TGKAG~~~KPAQSPSQ~EAGEAGGP~~TKTKCTSLA~~~MDAVNTDPTKAGPPGEGLRKPVPPSVPKPQSTAKPPGTPTSPVS~~~~TPSTAPAPSPLAGGQQPSSAAFIPLISTRVS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
9626954.v   ~~~~~HSSESPGRDKGRL~~~~~AKLKPAP~~~~~~~~~~~~~~PPPPAC~TGKAG~~~KPAQSPSQ~EAGEAGGP~~TKTKCTSLA~~~MDAVNTDPTKAGPPGEGLRKPVPPSVPKPQSTAKPPGTPTSPVS~~~~TPSTAPAPSPLAGDQQPSSAAFIPLISTRVS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
40796142.v  ~~~~~HSSESPGRDKGRL~~~~~AKLKPAP~~~~~~~~~~~~~~PPPPAC~TGKAG~~~KPAQSPSQ~EAGEAGGP~~TKTKCTSLA~~~MDAVNTDPTKAGPPGEGLRKPVPPSVPKPQSTAKPPGTPTSPVS~~~~TPSTAPAPSPLAGDQQPSSAAFIPLISTRVS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1fpu_ABL    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
ABL.h       ~~~~~HSSESPGRDKGKL~~~~~SRLKPAP~~~~~~~~~~~~~~PPPPAASAGKAGG~~KPSQSPSQEAAGEAVLG~~AKTKATSL~~~~VDAVNSDAAKPSQPGEGLKKPVLPATPKPQS~AKPSGTPISPAP~~~~VPSTLPSASSALAGDQPSSTAFIPLISTRVS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1opk_ABL1   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1opl_TK     ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
38073524.m  ~~~~~AVAVLPTTHNHKVPVLISPTLKHTP~~~~~~~~~~~~~~ADVQLIGTDSQGNKFKLLSEHQVTSSGDKDRPRRVKPKCAPPPPPVMRLLQHPSTCSDPEEEPTAPPAGQHTPETQEGGKKAAPGPMPSSGKPGRPVMPPPQVPLPTSSISPAKMANGTAGTKVA~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
ARG.h       ~~~~~AAPVLPTTHNHKVPVLISPTLKHTP~~~~~~~~~~~~~~ADVQLIGTDSQGNKFKLLSEHQVTSSGDKDRPRRVKPKCAPPPPPVMRLLQHPSICSDPTEEPTALTAGQSTSETQEGGKKAALGAVPISGKAGRPVMPPPQVPLPTSSISPAKMANGTAGTKVA~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
31212217.i  QEPQHHQQQQPISHYKSSDPPFKAQLKKVDTAKRAPAQPAKKEESTGGIIDFKSRLRKVDQNNTEVSSNGGSGGAPIDSNKVIELKKTEIKIELSDDRKRESLEGNSLKVDSGGGSGDNLSTGSSGAGGEDGDGKRKSTGSISSLKKLWEAKESPSDPNKKPAVPMKP~~~~~~~~~~SKFASIY~~~~~~~~~~~~~~~ 
24665444.f  ~~~~~~QQQQKLTNGNSTGSGFKAQLKKVEPKKMS~~APMPKAEPANTIIDFKAHLRRVDKEKEPATPAPAPATVAVANNANCNTTGTLNRKEDGSKKFSQAMQKTEIKIDVTNSN~~~~VEADAGAAGEGDLGKRRSTGSINSLKKLWEQQPPAPDYATSTILQQQPSVVNGGGTPNAQLSPKYGMKSGAINTVGTLPA 
25147104.w  ~~~~TNDSIIVIPRDEKAKVRQLVTQKVSPLQHHRPFSLQCPNNSTSSAISHSEHADSSETSSLSGVYEERMKPELPRKRSNGDTKVVPVTWIINGEKEPNGMARTKSLRDITSKFEQLGTASTIESKIEEAVPYREHALEKKGTSKRFSMLEGSNELKHVVPPRKNRN~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
25147108.w  ~~~~TNDSIIVIPRDEKAKVRQLVTQKVSPLQHHRPFSLQCPNNSTSSAISHSEHADSSETSSLSGVYEERMKPELPRKRSNGDTKVVPVTWIINGEKEPNGMARTKSLRDITSKFEQLGTASTIESKIEEAVPYREHALEKKGTSKRFSMLEGSNELKHVVPPRKNRN~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
25147111.w  ~~~~TNDSIIVIPRDEKAKVRQLVTQKVSPLQHHRPFSLQCPNNSTSSAISHSEHADSSETSSLSGVYEERMKPELPRKRSNGDTKVVPVTWIINGEKEPNGMARTKSLRDITSKFEQLGTASTIESKIEEAVPYREHALEKKGTSKRFSMLEGSNELKHVVPPRKNRN~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1qpc_A      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
2src_       ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
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34861357.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~LRKTRQPPERIASGT~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ITKGVVLDSTEALCLAISRNSEQMASHSAVLEAGKN~~LYTFCVSYVDS~IQQMRNKFAFREAINKLESNLRELQICPA 
34853562.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~LRKTRQPPERIASGT~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ITKGVVLDSTEALCLAISRNSEQMASHSAVLEAGKN~~LYTFCVSYVDS~IQQMRNKFAFREAINKLESNLRELQICPA 
33859504.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~LRKTRQPPERIASGT~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ITKGVVLDSTEALCLAISRNSEQMASHSAVLEAGKN~~LYTFCVSYVDS~IQQMRNKFAFREAINKLESNLRELQICPA 
9626954.v   ~~~~~~~~~~~~~~~~~LRKTRQPPERIASGT~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ITKGVVLDSTEALCLAISRNSEQMASHSAVLEAGKN~~LYTFCVSYVDS~IQQMRNKFAFREAINKLESNLRELQICPA 
40796142.v  ~~~~~~~~~~~~~~~~~LRKTRQPPERIASGT~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ITKGVVLDSTEALCLAISRNSEQMASHSAVLEAGKN~~LYTFCVSYVDS~IQQMRNKFAFREAINKLESNLRELQICPA 
1fpu_ABL    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
ABL.h       ~~~~~~~~~~~~~~~~~LRKTRQPPERIASGA~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ITKGVVLDSTEALCLAISRNSEQMASHSAVLEAGKN~~LYTFCVSYVDS~IQQMRNKFAFREAINKLENNLRELQICPA 
1opk_ABL1   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1opl_TK     ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
38073524.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~LRKTKQAAEKISADK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ISKEALLECADLLSSAITEP~~~~VPNSQLVDTGHQ~~LLDYCSGYVDS~IPQTRNKFAFREAVSKLELSLQELQVS~S 
ARG.h       ~~~~~~~~~~~~~~~~~LRKTKQAAEKISADK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ISKEALLECADLLSSALTEP~~~~VPNSQLVDTGHQ~~LLDYCSGYVDC~IPQTRNKFAFREAVSKLELSLQELQVS~S 
31212217.i  ~~~~~~~~~~~ATPVQNMMQTASSTVASATGS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SVGGGG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GRESILELVQLLQTSLKQPVGNISASQWLALSDRLNSLQSSCVTFADNESLPPHAKFHFRELVTRVEN~~QARSLRSA 
24665444.f  KLGNKQPPAAPPPPPPNCTTSNSSTTSISTSSRDCTSRQQASSTIKTSHSTQLFTDDEEQSHTEGLGSGGQGSADMTQSLYEQKPQIQQKPAVPHKPTKLTIYATPIAKLTEPASSASSTQISRESILELVGLLEGSLKHPVNAIAGSQWLQLSDKLNILHNSCVIFAENGAMPPHSKFQFRELVTRVEA~~QSQHLRSA 
25147104.w  ~~~~~~~~~~~~~~~~~QDESGSIDEEPVSKDMIVS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LLKVIQKEFVNLFNLASSEITDEKLQQFVIMADNVQKLHSTCSVYAEQ~~ISPHSKFRFKELLSQLEIYNRQIKFSHN 
25147108.w  ~~~~~~~~~~~~~~~~~QDESGSIDEEPVSKDMIVS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LLKVIQKEFVNLFNLASSEITDEKLQQFVIMADNVQKLHSTCSVYAEQ~~ISPHSKFRFKELLSQLEIYNRQIKFSHN 
25147111.w  ~~~~~~~~~~~~~~~~~QDESGSIDEEPVSKDMIVS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LLKVIQKEFVNLFNLASSEITDEKLQQFVIMADNVQKLHSTCSVYAEQ~~ISPHSKFRFKELLSQLEIYNRQIKFSHN 
1qpc_A      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
2src_       ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
 
 
 
 
                    1810      1820       
            ....|....|....|....|....|... 
34861357.m  TASSGPAATQDFSKLLSSVKEISDIVRR  
34853562.m  TASSGPAATQDFSKLLSSVKEISDIVRR  
33859504.m  TASSGPAATQDFSKLLSSVKEISDIVRR  
9626954.v   TASSGPAATQDFSKLLSSVKEISDIVRR  
40796142.v  TASSGPAATQDFSKLLSSVKEISDIVRR  
1fpu_ABL    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
ABL.h       TAGSGPAATQDFSKLLSSVKEISDIVQR  
1opk_ABL1   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
1opl_TK     ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
38073524.m  TAAGVPGTNPVLNNLLSCVQEISDVVQR  
ARG.h       AAAGVPGTNPVLNNLLSCVQEISDVVQR  
31212217.i  SNKNVQDNEKLVQEVGQSLKQISNALHR  
24665444.f  GSKNVQDNERLVAEVGQSLRQISNALNR  
25147104.w  PRAK~PVDDKLKMAFQDCFDQIMRLVDR  
25147108.w  PRAK~PVDDKLKMAFQDCFDQIMRLVDR  
25147111.w  PRAK~PVDDKLKMAFQDCFDQIMRLVDR  
1qpc_A      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
2src_       ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
 


